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PROF I LE

COMPÉTENCES

Avec six années d’expérience académique en tant
que bioinformaticien, je possède une expertise
de programmation en Bash, Python et R, et en
tant qu'administrateur de systèmes Linux tels
que Debian/Ubuntu et CentOs.

J'ai également de l’expérience en Django,
ReactJS, et de l’AI.

Analyses RNA-seq, scRNA-seq,
WES, WGS, GWAS.

Connaissance et expérience
pratique de l'utilisation
des systèmes Linux.

Fortes compétences en
DevOps.

Anglais Courant

Français Courant

Arabe Natal

E X P É R I E N C E S  

Développement en R Shiny pour une application
de rapport génétique présentant des données
GWAS, PheWAS, eQTL et Omics.

Développement d'un pipeline Nextflow pour
paralléliser le traitement des gènes pour
l'application Shiny.

Analyse de données RNA-seq de souris en
utilisant Nextflow.

Administrateur système du serveur CentOs.

Rôle de support utilisateur pour l'équipe.

Fev. 2023 - PresentEPFL - Suisse

// Spécialiste système en Bioinformatique

LISP - Laboratoire du Pr. Johan Auwerx

Développement d'une méthode de classification
automatique des mutations germinales rares
selon les critères ACMG.

Chargé du développement et du maintient du
pipeline d'analyse génomique du laboratoire.

Chargé de la configuration et du maintient du
cluster de calcul avec Slurm et les cartes
graphiques Nvidia dédiées du laboratoire.

Développement de services web bio-
informatiques (R/Shiny) pour les chercheurs.

Contribution aux projets de recherche.

Sep. 2018 - Jan. 2023EGID, Lille - France

// Bioinformaticien

UMR1283 - Laboratoire du Pr. Philippe Froguel

Université d'Aix-Marseille
Marseille, France

Master en Bioinformatique

// 2015 - 2017

Université Libanaise
Beirut, Liban

Licence en Biology

// 2008 - 2014

Nextflow, Snakemake

PROGRAMMAT ION
Bash, Python, R, MySQL, MongoDB,

Django, ReactJS

Dernière mise à jour: 05.02.2025

AI Udemy avec certificat

CERT I F I CAT ION

SYSTÈMES
Linux, Docker, Slurm, Git

Crissier
Badreddine.Alaa@pm.me

+41 79 530 28 26
0000-0003-0336-4582

AlaaBadreddine.com
Français
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https://www.epfl.ch/labs/auwerx-lab/
http://www.good.cnrs.fr/
https://www.udemy.com/course/machinelearning/
https://www.udemy.com/certificate/UC-c7f6eea6-5e1c-4e05-b8df-060376aeed52/
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Fev. 2017 - Aou. 2018 OUT I LS

Fev. 2016 - Avr. 2016 ACT IV I TÉS
Gym, jogging, web browsing

Développement du pipeline d'analyse de l'ADN
génomique somatique (Snakemake) et de
l'expression différentielle des gènes d'ARN.

Intégration des résultats d'analyse pour
identifier les réseaux de gènes dérégulés
(Cytoscape) chez les patients.

Contribution à la rédaction de l'article.

IGBMC, Strasbourg - France

Support au développement d'un pipeline
d'analyse des petits ARN pour l'espèce
Arabidopsis thaliana.

IPAZ, Giessen - Allemagne

// Stagiaire

// Bioinformaticien

PSCB - Pr. Hinrich Gronemeyer

Phytology Institute - Pr. Karl-Heinz Kogel
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Pharmacological HDAC inhibition impairs pancreatic β-cell function through an
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Functional genetics reveals the contribution of delta opioid receptor to type 2
diabetes and beta-cell function - Nature Communications
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Bioinformatique: bcftools, STAR,

bedtools, bcl2fastq, bwa/bwa2,

bedtools, GATK4, IGV, CrossMap,  

fastqc, SnpEff, seqkit, SnpSift,

DESeq2, Multiqc, samtools,

Cytoscape

Platforme: SLIMS

Projet de Master: Django

CV: ReactJS
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Patient-matched analysis identifies deregulated networks in prostate cancer to guide
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